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चचाचचा मम यय  ?

उ  गुणव ा वाले डा ट जीनोम अनु म उ प  करने क  योजनाओं के भाग के प म हाल ही म पहली बार रॉयल बगंाल
टाइगर के जीनोम का अनु मण िकया गया। िवलु  होने के िवभ  खतर  का सामना करने के बावजूद बाघ क  यह उप- जात
सवाधक आनुवंशक िविवधता लये हुए, सबसे अधक आबादी वाली उप- जात ह।ै

मुखमुख बदुबद ु

जीनोम अनु मण और जीनोम पांतर  (variants) क  पहचान संबधंी यह काय ‘कोशक य एवं आणिवक जीव
िव ान क ’ (CSIR-CCMB) के वै ािनक  एवं हदैराबाद थत एक िनजी कंपनी ारा संयु  प से िकया गया।
इस अ ययन का िव तृत िववरण बायोरे सव (BioRxiv) म ऑनलाइन काशत िकया गया।
इस जीनोम क  तुलना अमूर या साइबे रयाई बाघ के जीनोम से क  गई। ये दोन  उप- जातयाँ भ -भ  वातावरण म
पाई जाती ह। नए अ ययन म भी इन दोन  के म य बड़ी भ ताएँ कट हुई ह।
जहाँ अमूर टाइगर केवल उप-समशीतो ण और बफ से ढँके हुए आवास  म रहते ह, वह  बगंाल टाइगर िहमालयी तलहटी
से लेकर म य भारतीय पठार और प मी घाट तक के िव तृत उ णकिटबधंीय आवास  म पाए जाते ह।
जीनोम डाटा ारा आनुवंशक अंतर  के बार ेम गहन जानकारी ा  हुई ह,ै ￭जसके अंतगत एकल यूि योटाइड
भ ताओं से लेकर बड़े संरचना मक अंतर शािमल ह।
इसके मा यम से इस बार ेम भी बेहतर जानकारी ा  होती ह ैिक कैसे जीन  के िवभ  कार पयावरण के अनुकूलन
और बीमारी क  संवेदनशीलता के संदभ म भूिमका िनभाते ह।
 अ ययन म कहा गया ह ैिक “बहुत लबें समय तक ऐसा माना जाता था िक एकल यूि योटाइड वे रएंट (एसएनवी)
यि गत जीनोिमक बदलाव  म से अधकांश म योगदान देते ह। अब यह पहचाना जा चुका ह ैिक जीनोम म संरचना मक
प  और त सं या कार  (copy number variants) जसेै बहुत अधक प रवतन भी रोग क  संवेदनशीलता,
पी भ ताओं और तर ा म मह वपूण योगदान देते ह।“

शोधक ाओं का दावा ह ैिक यह जंगली, लु ाय जातय  के जीनोम म त सं या कार  और बड़े संरचना मक
पांतर  क  खोज पर पहली रपोट ह।ै

बगंाल टाइगर और अमूर बाघ जीनोम अनु म  का यापक डाटा, जीनोिमक प रवतन  और जातय  क  अनुकूल
आवास अपनाने क  मता के बार ेम हमारी समझ को बढ़ाएगा।
कई सरल अनु म पुनरावृ य  (Simple Sequence Repeats-SSR) क  पहचान, जनसं या आनुवंशक  और
जीन वाह म बेहतर अंत ि  ा  करने म मदद करगेी।
शोधक ाओं का मानना ह ैिक जीनोम म पहचाने गए बहुत से एसएसआर और एसएनवी का इ तेमाल बाघ शकार
मामल  म फोर￭सक सा य को मजबूत करने के लए िकया जा सकता ह।ै
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इस तरह के अ ययन संर ण बधंन म सुधार करने म भी मदद करगे, य िक इससे एक लु ाय जानवर को
थानांत रत करने का यास करने वाले अधका रय  को नए पयावरण क  अनुकूलता क  बेहतर समझ िमल पाएगी।
जीनोम अनु मण से जीव के िवकासवादी संबधं क  सटीक समझ ा  करने म मदद िमल पाएगी।
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